
代謝系を含む6種類のオントロジー辞書を利
用することができ、この試験により引き起こ
された生体機能の変化を調べることができま
す。

選択したクエリデータに関してまず、試験に
より誘導された遺伝子変動の生物学的意味を
調べます。
        - Pathway Enrichment

解析操作はキーワードでデータを探す

Correlation Engineは公開データベース、インポートした自身のデータ、代謝系などのオントロジーリスト
と比較することによってクエリに選んだ発現解析データを様々な視点から分析します。

Correlation Engineの基本解析スキーム
Pathway & Gene ontology解析

または自身のデータをインポートして開始します

相同性の見られるデータとの共通変動遺伝子
群はそのまま新しいデータとして登録するこ
とが可能です。これは、バイオマーカーの作
成に有効な手段となります。

次にクエリデータと相同性のあるデータをデ
ータベースから探し他の知見から情報を獲得
します。

BaseSpace Correlation Engine

トランスレーショナルサイエンスを支援する
全ての研究者のためのビッグデータプラットフォーム
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Meta Analysisでは選択したデータについて遺伝子変動の有
無、代謝系変動の有無を調べることができます。

Correlation Engineは発現解析後のデータのプロファイリングを強力にサポートするツールです。

クエリデータと相同性のあるデータだけでなく、任意に興
味のあるデータを最大150選択して同時に比較検証を行う

例では Troglitazone投与によって特異的に変化する遺伝子
と代謝系を検証することにします。

Troglitazoneで特異的に変動する遺伝子

Troglitazoneで特異的に誘導される代謝系
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