
Translational Science 専用プラットフォーム

トランスレーショナルサイエンスを支援する
全ての研究者のためのビッグデータプラットフォーム

トランスレーショナルサイエンス（TS）は膨大な数と種類の遺伝子の解
析情報に様々な知見を加えて創薬と前臨床、臨床診断の間の橋渡しをお
こないます。
Correlation Engineはそのために必要な薬物試験、発生分化、疾患サン
プルに関して遺伝子・タンパク質の発現解析、修飾や突然変異の解析の
最新データを世界中の公開データベースから集め専門のキュレータによ
り精度管理と編集をおこなったTS専用プラットフォームとして開発され
ました。

BaseSpace Correlation Engine

トランスレーショナルサイエンスにより創薬、前臨床、臨床の研究を向
上させるためにCorrelation Engineはデータを非常に効率的に編集分類
することに成功しました。
研究者は、薬物投与試験や疾患診断試験を自分の興味に沿って検索する
ことができます。
データの種類も、マイクロアレイ解析、修飾・突然変異のアレイ解析や
最新のNGS解析によるRNA-Seqのデータを利用でき、比較解析のために
はこれらを自由に組み合わせることも可能です。

トランスレーショナルサイエンスに利用できるデータは世界中の疾患解析、薬物作用解析プロジェクトからCorrelation 
Engineを通じて得ることができます。また、illumina社は多くの研究機関と協力してRNA-Seqの情報をCorrelation 
Engine上で公開しています。
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Correlation Engineは高度に編集分類された解析データのデータベースと、これらを再統計処理して得られた各種カテゴリごと
の遺伝子発現プロファイルデータから構成されています。これを利用して、研究者は自身の解析データをクエリとしてインポー
トし、データの遺伝子変動から生体機能変動の解明や、複数のデータの遺伝子レベルの共通性を解明することができます。

Correlation Engineを利用したTS研究は多くの医療・創薬の研究現場で利用されています。
代表的な用例を紹介すると、

●疾患サンプルや薬剤の投薬サンプルを用いておこなう

●投薬サンプルと大量の疾患解析データを利用しておこなう

●疾患サンプルと大量の投薬試験サンプルを利用しておこなう

●複数の疾患サンプルを利用しておこなう

Correlation Engineは一般のブラウザを利用してクラウドベースで運用する解析プラットフォームですので、どこでも簡単に利
用することができます。さらに、企業や大規模な研究機関ではAPIを利用した自動解析や複数ユーザのインポートデータを共有
化してパーソナルデータベースを作成することができるEnterprise ライセンスプラットフォームを利用することができます。
さらにハイレベルの解析を希望するユーザには各種疾患プロジェクトの個人治験データを含むCohort Analyzerライセンスをご
提供しております。

疾患メカニズムと薬剤の作用機序の解明。

Drug Repos i t ion ing(DR:既存薬再開発)研究。

複数薬剤によるカスタム治療の研究。

特異的共通変動遺伝子（>疾患バイオマーカー）の研究。
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